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Un ARN messager d’Eucaryote.

RNAse

La coiffe (7-mGpppNN) empêche les RNAses
d’attaquer l’extrémité 5’.

PABP
PolyA Binding Protein
La présence de PABP empêche les
RNAses d’attaquer l’extrémité 3’



= endonucléase = exonucléase

Ribonucléases

5’ 3’

3’ -5’ exonucléase5’ -3’ exonucléase

La modification des
extrémités 5’ et 3’
protège les messagers.

Ribonucléase = enzyme qui coupe l’ARN



Les différents cadres de lectures possibles :



5‘---U U C U C G G A C C U G G A G A U U C A C A G U ---3‘

---Phe --- Ser ---- Asp ---- Leu ---- Glu ---- Ile ---- His ---- Ser---

---Ser --- Arg ---- Thr ---- Trp ---- Arg ---- Phe ---- Thr -------

--- Leu --- Gly ----Pro ----Gly ----Asp ---- Ser ---- Gln--------

traduction 
selon les
3 cadres
de lecture 

Les différents cadres de lectures possibles :

Comment le ribosome détermine le bon cadre de lecture ?



1. Scanner depuis l’extrémité 5’ pour idientifier le premier AUG



2. Grouper les base en codons (3 par 3)

3. Identifier le premier codon STOP



rejection

When a tRNA arrives
in the A site

Two possible decisions :
acceptation

N


